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71090012.q  MARRRHHQLLAVLLAAAAAVVAAAGAQEVPYAPISNTGGCSSWNNFSVGSGYQVNLFKLLGNLAAGGAAAGSGGFYSGSYGAL~SDMVFGVAMCYVDRHWTKCRRCLDAATSGAAAFCPYSRRVDVMYDECVLRYSDEINLFSFA~DSSGWYERLRRRHGEHERDAVGGVHRARGGGDGGVAAKKQE~~~~~~~~~~~YT 
72460027.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83593965.q  MASDLVIFLLFLAVVVGSLCETAIGHHN~LNLPYQPS~~CSTTGNYTGDSQYKKNLDQLFTSLSGG~~AIAGDWFNTSSVGTG~ADQVFGLIMCYADSNATECQKCLAMAPAVVQHPCRGSRSVNANYDACLLRYSDEPFFSELTTYGGNTNVSLDVDDTNLYVENMTAMNDTRWQLMSQLAERAGDTKLRLDNGSLPYV 
AK110310.q  MASG~~~HLVAVAVVIGSLCVAAVGQGNNIALPFAPS~~CSTAGNYTGDSQYKKNLDQLFTTLSAG~~AIAGDWFNTSSVGTG~ADQVFGLIMCYADRNSTQCQECLAGAPAGIVQVCPGSRTADANYDACLLRYSDKSFFSELT~YGADPTIAWNVYFT~PFVDNMTTMNDTRRRLMSQLAERAGDTKLRLDNGSLPYA 
83593963.q  MAPRLVIILFLLAVVAS~~~~AAVARSN~YEEPLWPD~~CSTTGNYTVGNQFEKNLDQLLSTLATA~~ATDDGWFNTSSVGTGTAYQVFGLIMCHADYNATECKKCLAGAPAGIKQVCPGSRTVKANYDACLLRYSDASFFSELT~YGKVEVNRSTYTFNGLYVENMTAMNDTRRELMNKLADRA~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK108637.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MSPLDGG~~GLLGVFTNSTGMNPSAAAPIVAVEFDTFQNEWDQSSDHIGIDVNSIN~~~~~STAVKLLSDRSLSNVTEP~~~~~~~~~~~~MVASVSYNNSTRMLAVMLQMAPQDGG~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
 
                    210       220       230       240       250       260       270       280       290       300       310       320       330       340       350       360       370       380       390       
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71090012.q  DSRGESLTVYGMVQCGRGLLPEECSKCLRHQLGELTTGLPNNTAGIIRGYSCYSRYDMASFPIQITSQSSPQE~~~ADGASAGSQWRLYIRRQVLAGVAAGSAAIFLCLSLSVCYILHRR~~RRD~~~~~SKIRPVKLPSSS~~~RDESVEPDLEHGG~GPRRFSYGELAAATNDFSDDRKLGEGGFGSVYRG~~~~FLE 
72460027.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~MAMALQDEVAQNLR~~~~~~~~~WIAHAIQPHAHRTPLA~~~MDGRMKTGKRR~~~RMRVVEFATAGSVAFLLCLALSVWCLLRRRQWRRNNAKLTVKMARKHLPKDARFFRGKPIEDELELEAAGPRRFHYGELAAATANFSDDRRLGSGGFGSVYRG~~~~FLN 
83593965.q  DSKLGTSALYGLAQCTRDLAASECRRCLSGYVNDLSNTFPNNSGGAIKGYSCYLRYQLWPIDITLPPPPSPPP~~~~~APPAPP~~PPSVSIGLVAGLTVGAVSFVVVLGVSIWLLLHRR~~RKH~~~~~AGLTMEQEMDEGDFFDDEA~~~GDFEKGTGPKRFRYGELAIATDDFSDEHKLGEGGFGSVYRG~~~~FLK 
AK110310.q  DSKLGTSALYGLAQCTRDLAASECRRCLSGYVDDLSNTFPNNSGGAIKGYSCYLRYHLWPIDITLPPPPLPPPSRPPSSSPAPPSPPPSVSGGLVAGSTVGAVSFLVVLGVSIWLLLRRR~~RKR~~~~~AGEARELEMDEGDFFDDEA~~~DDFEKGTGPKRFHYGELAIATDDFSDEHKLGEGGFGSVYRG~~~~FLK 
83593963.q  ~~~~~~~~~~~~~~VHEGPSGSECQKCLKRYVDDLGQYYTNQSAGNIKGYSCYLRFDLWPFNITLPPAPSPLSSSPPPPIPATPVPPPSVSAGLVAGLTVSAISFLVVLGFSVRFVLRRR~~RKH~~~~~AGLTKEQEMEEGGIFDDETAMEDDFEKGTGPKRFRFGELAIATDDFSDEHKLGEGGFGSVYRG~~~~FLK 
AK108637.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~KRYELNSTVDLKSLLPAQVAIGFSAASGWSEERHQVLTWSFNSTLVASE~~~~~~ERRENATRGRPAAAVLAGVVVASV~~~VVVGASICLFVMIR~~RRR~~~~ISRRRTREEYEMGG~~SDDFDMNDEFEQGTGPRRFLYSQLATATNDFSEDGKLGEGGFGSVYRG~~~~VLS 
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~VFPSSVFVPDEWEVSREKITLLRELGQGSFGMVYEGNARDIIK 
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~GFYENYEPKEILGRGVSSVVRRCIHKPTCKEYAVKIIDVT~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EDPSLDRPFISEGTTLKDLIYDMTTSGSGSGLPLLVQRTIAR~~~TIVLQESIGKGRFGEVWRG~~~~~~~ 
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71090012.q  GLN~LHVAVKRISR~SSQQGWKEFVSEVKIISRLR~~HRNLVLLIGWCHEPAASAAGGDGDGDGGGDKLLLVYELMCNGSVESHLYNRDT~LLPWPAR~~~~~YEIVLGIGSALLYLHQETEQRVVHRDIKPSNVMLDASFNAKLGDFGLARLIGDRRTPSQTTATPTTRLAGTMGYMDPECMVTG~~~~~~RASVESDV 
72460027.q  GG~~~DVAVKRVAE~TSRQGWKEFVAEVRIISRLR~~HRNLVPLVGWCHD~~~~~~~~~~~~~~GGDELLLVYELMPNGSLDAHIHSSGN~VLPWPAR~~~~~YEVVLGVGAALMYLHHEAEQRVVHRDIKPSNVMLDASFSARLGDFGLARLIDDGRR~~~~~~SRTTGIAGTMGYIDAECFLLAG~~~~~RASVESDV 
83593965.q  ELN~LDVAIKRVSK~SSKQGRKEYASEVQIISRLR~~HRNLVQLIGWCHG~~~~~~~~~~~~~~~GGELLLVYELMPNASLDTHLYNHSANALPWPLR~~~~~HEIVLGIGSALLYLHEGWEQCVVHRDIKPSNIMLDAAFNAKLGDFGLARLVDHGRG~~~~~~SHTTVIAGTMGYMDPECMITG~~~~~~RANTESDI 
AK110310.q  ELN~LDVAIKRVSK~SSKQGRKEYASEVRIISRLR~~HRNLVQLIGWCHG~~~~~~~~~~~~~~~GGELLLVYELMPNASLDTHLYSANAGVLPWPLR~~~~~HEIVLGIGSALLYLHEEWEQCVVHRDIKPSNIMLDAAFNAKLGDFGLARLVDHGRG~~~~~~SHTTVLAGTMGYMDPECMITG~~~~~~RANAESDV 
83593963.q  ELN~LDVAIKRVSK~SSKQGRKEYASEVRIISRLR~~HRNLVQLIGWCHG~~~~~~~~~~~~~~~GGE~LLVYELMPNASLDTHLYKASAGVLPWPLR~~~~~HEIVLGIGSALLYLHEEWEQCVVHRDIKPSNIMLDAAFNAKLGDFGLARLVDHGRG~~~~~~PHTTVLAGTMGYMDPECMITG~~~~~~RANAESDA 
AK108637.q  EPAGVHVAVKRISK~TSKQGRKEYASEVSIISRLR~~HRNLVQLVGWCHG~~~~~~~~~~~~~~~RGDFLLVYELVPNGSLDAHLYGGGA~TLPWPTR~~~~~YEIALGLGSALLYLHSGYEKCVVHRDIKPSNIMLDSAFAAKLGDFGLAKLVDHGDAS~~~~~QTTAVLAGTMGYMDPEYAASG~~~~~~KASTASDV 
1ir3_IRK    GEAETRVAVKTVNESASLRERIEFLNEASVMKGFT~~CHHVVRLLGVVSK~~~~~~~~~~~~~~~GQPTLVVMELMAHGDLKSYLRSLRPEAENNPGRPPPTLQEMIQMAAEIADGMAYLNAKKFVHRDLAARNCMVAHDFTVKIGDFGMTRDIXETDXX~~~~~RKGGKGLLPVRWMAPESLKDG~~~~~~VFTTSSDM 
2phk_Phk    ~~~~~~~GGGSFSAEEVQELREATLKEVDILRKVSG~HPNIIQLKDTYET~~~~~~~~~~~~~~~NTFFFLVFDLMKKGELFDYLTEKVTLSEKETRK~~~~~~~~~~IMRALLEVICALHKLNIVHRDLKPENILLDDDMNIKLTDFGFSCQLDPGEK~~~~~~~~LREVCGTPSYLAPEIIECSMNDNHPGYGKEVDM 
1ias_TGFbR  KWRGEEVAVKIFSS~~~~REERSWFREAEIYQTVMLRHENILGFIAADNK~~~~~~~~~~~DNGTWTQLWLVSDYHEHGSLFDYLNRYTVTVEGMIKLALS~~~TASGLAHLHMEIVGTQGKPAIAHRDLKSKNILVKKNGTCCIADLGLAVRHDSATDT~~~IDIAPNHRVGTKRYMAPEVLDDSINMKHFESFKRADI 
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71090012.q  YSFGVALLELACGRCPVMT~~~~RPDG~SAVHLAQRVRELHD~~~AGRVTAAADGRLNG~~~GFDGDEMERVLVVRLWCAHPDRGMRPAIRQAVNVLRFDAPL~~PSLPPPAKMPPPPGAPSHSRLPLLAADLFPSLTRPPPAGATHAAARPAAPVNANSTHIEDGRAPSASHLEDGNSINRSVCTRRDAFKAVVINVCR 
72460027.q  YSFGVVLLEVACGRRPAVV~~~~INGGEDAIHLTQWVWDTHGGAAGGGILDAADTRLNG~~~EFDVAEMERVLAVGLWCAHPDRGLRPSIRQAVSVLRFEAPL~~PSLP~~VRMPVATYGP~~~~~~~~~~~~~PVSTASAPTSNDTSAGR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83593965.q  YSFGIVLLEIACGRPPVMAPEHQAEKGQDMIHLVQWVWDLYG~~~KGRILDAADHRLDG~~~EFNGGEMERVMIVGLWCAHPDRSVRPVIRQAVSVLRGEAPP~~PSLP~~ARMPVATFLPP~~~~~~~~IDAFGYTSS~AVTGSSTSSGNIGVPN~~~~~~~~~~~TQTSSLLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK110310.q  YSFGVVLLEIACGRRPIMA~DHQSEVDEDRIHIAQWVWDLYG~~~NGRILDATDRRLNG~~~EFDGGEMEAVMVVGLWCAHPDRSLRPTIRQAVGVLRGEAPP~~PSLP~~ARMPVATFLPP~~~~~~~~VDAFNHTSSSVATGSSSASTDTTRSSRT~~~~~~~~~TETSSLLK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
83593963.q  YSFGVLLLEIACGRRPIMA~DHQSEVDEDRIHLAQWVWDLYG~~~NGRILDAADRRLTG~~~EFDGGEMERVMVVGLWCAHPDRSVRPVIRQAISVLRGEAPP~~PSLP~~ARMPVATFLPP~~~~~~~~IDAFGYTSSLAVTGSSSGS~~TGAPH~~~~~~~~~~~TETSSLLR~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
AK108637.q  YSFGIVLLEMCCGRRPVLL~~~~~QEQSIRSRLLEWVWDLHG~~~RGAILEAADERLRGGELELDAKQVECVMVVGLWCAHPDRGVRPSIKQALAALQFEAPL~~PALP~~PTMPVPTYSSLPSLALYCDAAAASSSSSSAGFSSSTSGERSSTSSSAAT~~~~~~~AESSWLLKHNNRGSEKIVLGNN~~~~~~~~~~~ 
1ir3_IRK    WSFGVVLWEITSLAEQPYQ~~~~~~~GLSNEQVLKFVM~~~~~~~DGGYLDQPDN~~~~~~~~~~~~CPERVTDLMRMCWQFNPKMRPTFLEIVNLLKDDLHPSFP~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~EVSFFHSEENK~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
2phk_Phk    WSTGVIMYTLLAGSPPFWH~~~~~~~~~~RKQMLMLRMIMSG~~~~NYQFGSPEWDDYS~~~~~~~~DTVKDLVSRFLVVQPQKRYTAEEALAHPFFQQY~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
1ias_TGFbR  YAMGLVFWEIARRCSIGGIHEDYQLPYYDLVPSDPSVEEMRKVVCEQKLRPNIPNRWQS~~~~~~CEALRVMAKIMRECWYANGAARLTALRIKKTLSQLSQQEGIKM~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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71090012.q  HAPAATGKPMPRHVDGNMAKRKLPAAPAAMGTAASSCLVAGARRLHRVEARHRVAVHHGHAQEHRERQRAEPVPVVPRRRRAGAVDEAEAAAGRDEVVAHGARAVAVAVGEGEQEAAECIGADEAGDERTVGGRVAVVRGGGRREHLEGEHGAERLRRRHGEHERDAVGGVHRARGGGDGGVAAKKQEYTDSRGESLTVY 
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2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~ 
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71090012.q  GMVQCGRGLLPEECSKCLRHQLGELTTGLPNNTAGIIRGYSCYSRYDMASFPIQITSQSSPQGTIEPGPRSVGPTRRAGSRLPTGCTHSTISLGRDEVVAHGARAVAVAVGEGEQEAAECIGADEAGDERTVGGRVAVVRGGGRREHLEGEHGAGREALGYKPNLVHPPRLANLSNGGALVMQTGASGRYSLLRL  
72460027.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83593965.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK110310.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
83593963.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
AK108637.q  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ir3_IRK    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
2phk_Phk    ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
1ias_TGFbR  ~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~~  
 


